
Espectrometría de Masas

Proteómica

Mtro Antonio Escobed Reyes



PROTEÓMICA

Preparación

Muestra

Bioinformática
Instrumentación 

Analítica

Mtro Antonio Escobed Reyes
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Espectrometría 

de Masas  de 

Alta

Resolución 

(QTof)

Software 

• MassLynx  (MaxEnt)
• BiopharmaLynx

Dilución1

100mg/mL

Buffer

Dilución2

10 mg/mL

Buffer

Dilución3

1mg/mL

Buffer

Identidad-Masa Molecular

Deconvolución 

Isotópica



Estrategía de identificación de proteínas
Bottom-Up

Proteína

Reducción • Dithiothreitol

Alquilación • Iodoacetamide

Digestión • Enzima

Espectrometría 

de Masas de Alta

Resolución (MSE)

Software 
• ProteinLynx GS
• Progenesis 
IQ for proteomic
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